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Gene Expression in 54 tissues from GTEx RNA-seq of 17382 samples, 948 donors (V8, Aug 2019)
GTEx Gene V8 3555555555 555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555555)>

Elements

Reieatin.qI tii ReiseatMasker
repeatMasker TN 11000 OO0 ON OO N0 OO A 0 OO OO D LI L 1 LU T i n il 10 1]



